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Name Sequence 5' → 3'
Hp0851 For-BamHI GCGGATCCATGGTATTTGACAGAACAATC



Hp0851 Rev-SalI GGGTCGACTTATTGATTATAAGGGCGTTTC



hp0021 For-BamHI GGGGATCCATGAAAAAATTCTTATTTAAAC



hp0021 Rev-SalI GGGTCGACTTAAGGCTTTTTGGGGCTTG



hp0350 For-BamHI GGGGATCCATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAATG



Hp0350 Rev-HindIII GGAAGCTTTTAGATCTTTTGAAACACGCTC



hp1580 For-BamHI GGGGATCCATGCTATTTAATGGGCTATGC



Hp1580 Rev-HindIII GGAAGCTTTTACCATTGATAAGAAAAGC



pgpB For-NdeI GGAATTCCATATGCGTTCGATTGCCAGACG



pgpB RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCACTTTCTTGTTCTCGTTGCGC



LpxT For-NdeI GGAATTCCATATGATTAAAAATTTGCCGCAAATAG



LpxT RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCTTTGTTTTGGAAATGTTTGTTTTTTCC



YbjG For-NdeI GGAATTCCATATGCTGGAAAATTTGAATCTCTC



YbjG RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCGTCACGCACCCAGCCTTTGCGG



BacA For-SpeI GGACTAGTATGAGCGATATGCACTCGCTGC



BacA RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCAAAGAACACGACATACACCGC



-500up-pgpA_fwd  TTTAAGCGCGTTTAATATTTTATCC



+500up-pgpA_rev  CCCCAAATCTTTAGCGTAAAGC



-500up_5'Km_rev  CTCATTTTAGCCATTTATTCCTCCTATCATTGCCTTAAATTCTTTTTAATCATGG



+500down_3'Km_fwd  GTTTTAGTACCTGGAGGGAATATTTTAAGAAAATTCAAAAGCC



Kana+5'SD_fwd  TAGGAGGAATAAATGGCTAAAATGAG



Kana+3'SD_rev  TATTCCCTCCAGGTACTAAAACAATTCATCC



HP21bis  ATGAAAAAATTCTTATTTAAACAAAAATTTTGTG



HP21R  TTAAGGCTTTTTGGGGCTTG



HP22-GentaR  TAAGCAGATCTAAAGAAGGGC



HP20-GentaF  TCAAAAGCTTTAGTTTCTGTT



349F-GentaR CCCTTTTTTTAGTAGTTCATTCAA



350-R ATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAATGTTTCCACACAACCC



350-F TTAGATCTTTTGAAACACGCTCAAATAAATCCC



351F-GentaF ACGAACGGCTTAAAAGAATGAAAA



0850-F ATGGCACGCGTTTTTTAGCGC



0850-K2-R CATTTATTCCTCCTAGTTAGTGTCAAATACCATTCAAACCCC



0852-R ATGCGAGTTTTGGGATTGGCG



0852-K2-F TAGTACCTGGAGGGAATAATGAGGCTTTATTTAACCAAACAC



1581R-GentaR AGGCTAATGGCAATGAGCGCG



1579F-GentaF AGGGATAAAGTGCTAAAAAAA



1580F ATGCTATTTAATGGGCTATGC



1580R  AAAGCTCACCCCATAGCGGCT



21-Nde1  ATGAAAAAATTCTTATTTAAACAA



21-BamH1  TTAAGGCTTTTTGGGGCTTGTAAA



350-Nde  ATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAAT



350-BamH1  TTAGATCTTTTGAAACACGCTCAA



uppPNdeI  GGAATTCCATATGGTATTTGACAGAACAATCAGCG



uppPBamHI  CGCGGATCCGCGGCCTTTATTCATTATAAGGGCG



1580-Nde  ATGCTATTTAATGGGCTATGC



1580-BamH1  TTACCATTGATAAGAAAAGCTCACCCC



pgpAHP-BamHI CGCGGGATCCGATAAATTTAGTCTTCGTGCGTG



pgpAHP-HindIII CGCGAAGCTTTTAAAGTTTAATGTTAAAAAATCC



pgpAHP-NcoI CGCGCCATGGATAAATTTAGTCTTCGTGCGTG



pgpAHP-BglII CGCGAGATCTAAGTTTAATGTTAAAAAATCC










Name Sequence 5' → 3'

Hp0851 For-BamHI GCGGATCCATGGTATTTGACAGAACAATC

Hp0851 Rev-SalI GGGTCGACTTATTGATTATAAGGGCGTTTC

hp0021 For-BamHI GGGGATCCATGAAAAAATTCTTATTTAAAC

hp0021 Rev-SalI GGGTCGACTTAAGGCTTTTTGGGGCTTG

hp0350 For-BamHI GGGGATCCATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAATG

Hp0350 Rev-HindIII GGAAGCTTTTAGATCTTTTGAAACACGCTC

hp1580 For-BamHI GGGGATCCATGCTATTTAATGGGCTATGC

Hp1580 Rev-HindIII GGAAGCTTTTACCATTGATAAGAAAAGC

pgpB For-NdeI GGAATTCCATATGCGTTCGATTGCCAGACG

pgpB RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCACTTTCTTGTTCTCGTTGCGC

LpxT For-NdeI GGAATTCCATATGATTAAAAATTTGCCGCAAATAG

LpxT RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCTTTGTTTTGGAAATGTTTGTTTTTTCC

YbjG For-NdeI GGAATTCCATATGCTGGAAAATTTGAATCTCTC

YbjG RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCGTCACGCACCCAGCCTTTGCGG

BacA For-SpeI GGACTAGTATGAGCGATATGCACTCGCTGC

BacA RHA BamHI CGCGGATCCTTAAGCGTAATCTGGAACATCGTATGGGTATGCTGCAAAGAACACGACATACACCGC

-500up-pgpA_fwd  TTTAAGCGCGTTTAATATTTTATCC

+500up-pgpA_rev  CCCCAAATCTTTAGCGTAAAGC

-500up_5'Km_rev  CTCATTTTAGCCATTTATTCCTCCTATCATTGCCTTAAATTCTTTTTAATCATGG

+500down_3'Km_fwd  GTTTTAGTACCTGGAGGGAATATTTTAAGAAAATTCAAAAGCC

Kana+5'SD_fwd  TAGGAGGAATAAATGGCTAAAATGAG

Kana+3'SD_rev  TATTCCCTCCAGGTACTAAAACAATTCATCC

HP21bis  ATGAAAAAATTCTTATTTAAACAAAAATTTTGTG

HP21R  TTAAGGCTTTTTGGGGCTTG

HP22-GentaR  TAAGCAGATCTAAAGAAGGGC

HP20-GentaF  TCAAAAGCTTTAGTTTCTGTT

349F-GentaR CCCTTTTTTTAGTAGTTCATTCAA

350-R ATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAATGTTTCCACACAACCC

350-F TTAGATCTTTTGAAACACGCTCAAATAAATCCC

351F-GentaF ACGAACGGCTTAAAAGAATGAAAA

0850-F ATGGCACGCGTTTTTTAGCGC

0850-K2-R CATTTATTCCTCCTAGTTAGTGTCAAATACCATTCAAACCCC

0852-R ATGCGAGTTTTGGGATTGGCG

0852-K2-F TAGTACCTGGAGGGAATAATGAGGCTTTATTTAACCAAACAC

1581R-GentaR AGGCTAATGGCAATGAGCGCG

1579F-GentaF AGGGATAAAGTGCTAAAAAAA

1580F ATGCTATTTAATGGGCTATGC

1580R  AAAGCTCACCCCATAGCGGCT

21-Nde1  ATGAAAAAATTCTTATTTAAACAA

21-BamH1  TTAAGGCTTTTTGGGGCTTGTAAA

350-Nde  ATGGCTGAAAATTCTTTCAAAAAT

350-BamH1  TTAGATCTTTTGAAACACGCTCAA

uppPNdeI  GGAATTCCATATGGTATTTGACAGAACAATCAGCG

uppPBamHI  CGCGGATCCGCGGCCTTTATTCATTATAAGGGCG

1580-Nde  ATGCTATTTAATGGGCTATGC

1580-BamH1  TTACCATTGATAAGAAAAGCTCACCCC

pgpA

HP

-BamHI CGCGGGATCCGATAAATTTAGTCTTCGTGCGTG

pgpA

HP

-HindIII CGCGAAGCTTTTAAAGTTTAATGTTAAAAAATCC

pgpA

HP

-NcoI CGCGCCATGGATAAATTTAGTCTTCGTGCGTG

pgpA

HP

-BglII CGCGAGATCTAAGTTTAATGTTAAAAAATCC


