
S26 (ELISA sample 26) shows strong
binding with RBD Wuhan and Anti_IgG

B-cells with COVID-19 specific
antibodies extraction

Methods

Amplification of cDNA of
heavy chains and plasmid

backbone

Antibody discovery from
human patients

(A.K.A Antibody mining)

Introduction Results

ConclusionsGibson assembly

Plasmid transformation and extraction

HEK-cells transfection
ELISA

COVID-19 is a contagious disease caused by the coronavirus SARS-CoV-2. In
January 2020, the disease spread worldwide, resulting in the COVID-19
pandemic.
In this project our team focuses mostly on impact of certain heavy chains on the
binding. To do that, RNA of coronavirus-specific antibodies is extracted from B-
cells of a patient who had recovered from the virus. Using this RNA, we
synthesized the antibodies in vitro and found out which bind to the RBD of the
virus. The results of our research may help the healthcare industry, as coronavirus
constantly evolves and new vaccines should be produced.

COVID-19 - инфекция, вызванная коронавирусом SARS-CoV-2. В январе
2020 года заболевание распространилось по всему миру, что привело к
пандемии COVID-19.

As part of this study, we have successfully isolated an antibody demonstrating high
binding affinity to SARS-CoV-2. Comprehensive nucleotide sequence analysis
revealed its high-similarity with a previously characterized antibody .
The developed antibody extraction methodology shows promising potential for
broader applications, extending beyond SARS-CoV-2 to enable production of
therapeutic antibodies against other viral pathogens.

В ходе проведённых исследований нами было выделено антитело,
обладающее высокой аффинностью к SARS-CoV-2. Проведённый анализ
нуклеотидной последовательности выявил её высокую схожесть с ранее
описанным антителом.
Перспективы применения разработанной методики экстракции антител не
ограничиваются исключительно SARS-CoV-2 и могут быть расширены для
создания терапевтических антител против других вирусных патогенов.
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Fab-region of the antibody
consists of 2 variable domains
and 2 first constant domains
of a heavy and a light chain
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CDR (Complementarity
Determining Region) - segments
of the variable chains in
antibodies, by which they bind
to their specific antigen. Their
structure determines the
binding activity of the antibody.

В этом проекте наша команда
фокусируется в первую очередь на
влиянии тяжелых цепей на эту связь. РНК
антител, специфичных к коронавирусу,
были выделены из Б-клеток пациента,
переболевшего вирусом. Используя эту
РНК, мы синтезировали антитела in vitro и
посмотрели, какие из них лучше всего
связываются с RBD коронавируса. 

Результаты нашего исследования могут помочь системе
здравоохранения, так как коронавирус постоянно эволюционирует,
следовательно, должны производиться и новые вакцины. 
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